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BIODIVERSITET HANDLER OM 

GENETISK VARIASJON 
 

 
GENETISKE  FORSKJELLER  FINNES  NATURLIG PÅ  

MANGE  NIVÅER: 

 

ü Mellom individer innen en familie 

 

ü Mellom familier innen en populasjon 

 

ü Mellom populasjoner innen en art 

 

ü Mellom arter innenfor høyere taxa 
 

Den vitenskapen som befatter seg med genetisk variasjon er  

populasjonsgenetikken 

Poplasjonsgenetikk 
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Populasjonsgenetikk 

Populasjon: "Sett av innbyrdes kryssbefruktende individ 

som er helt eller delvis genetisk isolert fra andre slike 

populasjoner innen en art".  

 

NB!  

 

ü Det er populasjonene som er de funksjonelle 

     evolusjonære enhetene. 

 

ü Populasjoner er karakterisert ved sine genfrekvenser.  
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Populasjonsgenetikk 

Def. Evolusjon:  

Enhver forandring i populasjonenes genfrekvenser 

 

Def. Evolusjonære krefter:  

De 4 kreftene som kan forandre genfrekvenser, nemlig: 

 

 

1.  Mutasjoner  

2.  Tilfeldig genetisk drift                        NB! 

3.  Genstrøm mellom populasjoner 

4.  Seleksjon 

 

 

Nummer 1, 2 og 4 fremmer evolusjon, mens nummer 3 hemmer den. 
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Populasjonsgenetikk 

o Mennesket har selv blitt en femte og 

overordnet  evolusjonær faktor ved sin 

kapasitet til å påvirke styrken av de andre 

fire kreftene. 

 

o En svært vanlig effekt av antropogen 

påvirkning er reduksjon i artenes og 

populasjonenes  individantall.  

 

o Dette kan ha stor negativ betydning for 

artenes  evolusjonære potensiale. 

 



7 J. Mork, NHF årsmøte Trondheim 

2011 

Populasjonsgenetikk 

Redusert populasjonsstørrelse 

 

Økt genetisk drift 

 

Tap av genetiske varianter 

 

Redusert adaptasjonsevne og  

evolusjonært potensiale   
 

 Et vanlig scenario: 
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I en populasjon av diploide organismer (dvs to alleler på hvert locus) er 

reproduksjonsprosessen et "binomisk eksperiment", der  presisjonen i å 

gjenskape foreldregenerasjonens genfrekvens (p) er har en varians lik: 

 

 

                           Var(p) = p(1-p) / (2Ne -1) 

 

                           Ne = effektiv populasjonsstørrelse      

Genetisk drift ... 

Populasjonsgenetikk 
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 Det er Ne , den genetisk effektive populasjonsstørrelsen, som er 

avgjørende for tapsraten: 

 

 

 

Ne er størrelsen på en "statistisk ideell" populasjon som taper 

genetisk variabilitet som følge av tilfeldig genetisk drift i samme 

tempo som den aktuelle populasjonen.  

 

 

Ne er nesten alltid mindre enn census populasjons-størrelse.      

Populasjonsgenetikk 

Ne 
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     NOEN AV FAKTORENE SOM PÅVIRKER Ne: 
 

 

  * Ujevn kjønnsfordeling i populasjonen: 

       Formel: Ne = 4*(Nf * Nm) / (Nf+Nm)   Ą [ Eks.: 1hunn og 99 hanner gir Ne=4] 

 

  * Ulikt antall avkom i familier (svært vanlig) 
 

  * Varierende populasjonsstørrelse (svært vanlig) 
 

Populasjonsgenetikk 
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Man trenger en måleenhet for genetisk variabilitet. 

Den hyppigst brukte er:  

 

Heterozygositet (H) *  
 

                                     * H  =   frekvens av heterozygoter på et locus 

 

Numerisk eksempel (opptelling av forskjellige genotyper på et locus): 

AA: 36  

                                                                      AB: 48         Verdifull - inneholder begge allelene   

 BB: 16         

 

N=100        

H = 48 ú 100 = 0,48  
 

Generelt prinsipp: Lav populasjonsstørrelse fører til tap av heterozygositet  pga  

tilfeldig genetisk drift.    

Populasjonsgenetikk 



12 J. Mork, NHF årsmøte Trondheim 

2011 

Populasjonsgenetikk 

Den sterke effekten av populasjonsstørrelse  

på  styrken av tilfeldig  genetisk drift kan lett  

simuleres med tilgjengelig programvare, f.eks: 

 

PopG.exe 


